












































































































































































Unique Research Propositions 
Projections over Phenomenological 
gene network models, of the whole 
biochemical system.

























































































































































































































      random ised exem plars we used 60%  (614) for training,15%  (154) for 
cross­validation and 25%  (256) for testing. The best network with 






















































































gene state at time t





































































































































NNSBAGSS methodology : Rat 





















































NNSBAGSS methodology : Rat 









































NNSBAGSS methodology : Rat 















































The application of this m ethodology with m ore com plex networks on 
large gene expression data sets is currently on­going and results of 
our experim ents on one such data set (Iyer et al m entioned in the 
abstract), I will be presenting in Y.B.F on 20/10/2004 for the first tim e.
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